1 Animal
1.1 Comment saisir un animal a I'écran

Cette opération permet de stocker toutes les inform
animal (nom de I'animal, nom du pére, de la mére, s
est possible de ne saisir que le nom de I'animal, m
conseillons de compléter rapidement les autres rubr
la vérification des typages (transmission Mendélien
de distances génétiques. Un certain nombre d'inform
non saisissables provenant d'autres fichiers (liste
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Pour ajouter, dans menu "Animal”, sélectionner "Nou vel Animal”.
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Informations a saisir :

* Nom de lI'animal : cette information est obligatoire
unique (alphanumérique 20).

e Nom du pere : si I'animal n'est pas un FO, saisir |
pour pouvoir calculer les ascendants du coté patern

* Nom de la Mére : si I'animal n'est pas un FO, saisi
I'animal pour pouvoir calculer les ascendants du cd

» Génération : cliquer dessus et choisir dans la list
(FO,F1,F2, .etc.)

et doit étre

e pére de I'animal
el.

r la mére de
té maternel.

€ proposée



e Sexe : cliquer dessus et choisir dans la liste prop

Méale, 'F' pour Femelle)

e Origine : cliquer dessus et choisir dans la liste p
» Race : cliquer dessus et choisir dans la liste prop

* N° de bande : (facultatif)

« Date de naissance : (facultatif)

» Date d'abattage : (facultatif)

» Gestion du stock d’ADN géré : (non utilisé)

Les informations concernant la "Liste des enfants",

d'appartenance"” et "Alias" seront gérés automatique

Ainsi pour I'animal visualisé ci-dessous, on aura

osée ('M' pour

roposée
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Quand on a un grand nombre d'échantillon d'ADN, les

peuvent étre importées en direct (tables [ANIMAL],

cette opération est sous la responsabilité de l'uti

contréle par Gemma n'est effectuée.

1.2 Comment saisir plusieurs animaux en utilisant un fi

Saisir les animaux dans un fichier Excel. Vous deve
ses informations par ligne. Pour le champ "Courant"
valeurs booléennes (Vrai ou faux), vous pouvez sais

majuscule pour ce champ.

Sauvegarder le fichier en format

informations a saisir
[ECH ADN]). Attention
lisateur car aucun

chier

Z saisir un animal et
, vous devez saisir les
ir en minuscule ou en

texte (txt séparateur=tabulation).



Dans Gemma, Menu ANIMAL - Import de Données - Impor ter Animaux

IMPORTER DES ANIMAUX

Fichier ~Données 4 importer
Waus pouvez importer une ou plusieurs infermations parmis les suivantes :

Sauvegarder le fichier Excel sous le format : - Mom de Panimal (20 caractéres)™ - Origine (5 caractéres)

Texte (séparateur=tabulation) - Mom du pére (20 caractires) - Géndration (5 caractéres)

- Hom de la mére (20 caractéres) - Race (5 caractéres)

- Date de naissance siahands (Enteg)

Choisir le Fichier
- Sexe (1 caractére)

. i €= Titre des colonnes " Donnés obligataire
Premiere ligne =

O Données. & intégrer Remargue : Le calcul des ascendants et des descendants se fait automatiquement

Choisir les données & imparter :

[Mom &nimal I [Gexe ] [Origine ] [Génération ] [Hom Pére ] [Hom here |
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—Gue faire si l'animal existe déja @ - Importer

= e pas compléter
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0 Compléter linfo sile champ estvide Arnuler

O Remplacer l'info

a importer (Nom animal,
votre choix. Le premier

Il est possible de choisir I'ordre des informations
Pére, Mére, .etc.). Utilisez les "PopUp" pour faire

PopUp correspond a la premiéere colonne, la deuxieme
de suite jusqu'au dernier. Vous pouvez sauter une o
choisissant "ne pas importer" dans le PopUp. Pour v
lignes de votre fichier sont visualisées. Le sens p

Nom Peére, Nom Mére, Origine, Sexe, Génération, Race
informations obligatoires sont "Nom Animal", "Sexe"
d'importer autant d'informations qu'il y a de colon
Sivous n'avez que 6 colonnes, Gemma propose 6 PopU

Si la premiére ligne est une ligne de titre, clique
colonnes" pour indiquer a Gemma de ne pas traiter ¢
données. Si ce n'est pas le cas, cliquer sur "Donné

Que choisir sous l'intitulé "Que faire si I'animal

a la seconde et ainsi

u plusieurs colonnes en

ous aider, les premieres
roposé est "Nom Animal,
, Bande". Les seules

. Gemma propose

nes dans votre fichier.

p.
r sur "Titre des

ette ligne en tant que
es a intégrer".

existe ?" ?

« Ne pas compléter : si I'animal existe déja dans la base, il y aura un message d'erreur et
aucune information sur cet animal sera mise a jour.

« Compléter l'info : si I'animal existe déja dans la base, si l'information (sexe,origine,
.etc.) est vide, c'est a dire non renseignée dans la base, la nouvelle information lue
dans le fichier sera prise en compte, sinon Gemma garde l'ancienne valeur.

« Remplacer l'info : si I'animal existe déja dans la base, les informations lues dans le
fichier sur cet animal vont écraser les anciennes valeurs (attention donc a cette option).

Cliquer sur le bouton "Importer" pour importer les données.

Que fait Gemma ?



« SiI'animal existe, cela dépend du choix expliqué plus haut.

« Sile nom de pére est indiqué, il recherche si cet animal fait partie de la base et s'il est
de sexe Male. Sinon il indique une erreur et cet animal n'est pas ajouté a la base.

« Sile nom de meére est indiqué, il recherche si cet animal fait partie de la base et s'il est
de sexe Femelle. Sinon il indique une erreur et cet animal n'est pas ajouté a la base.

Un résumé est affiché : il indique les erreurs et le nombre d'animaux ajoutés a la base.

Compte rendu de limport des Animaux

Pb : Le pére AHIMALZ indiqué pour 'ANIMAL = ANIME est une femelle | A.:_l
Pb : L3 mére AHIMALY indiquée pour IANIMAL = AHIME est un male !

Hombre d'animauy gjotés = 7

Hombre d'animaux mediiés = 0

Vous devez ensuite valider ou non 1'import :

Wetw b vraiment sjouter ces animay ?

Si vous voulez visualiser ce qu'a fait Gemma, demandez la liste des animaux :

Liste des animaux
7 fiches sélectionnées AGA0EZ003
N 2nimal H® Pére H® hiére Origine. | Sexe | Génér M® Bande Race Hb Desc
AHIE AR IhbAL A Il 2 F i Fo 1] 1]
AHIE AR Il 1 T B e F F Fi 1] 1]
AHING AN L1 AL uk [ FO o 1]
AHInT ANl AL Lk * FO o 1]
AHINE ARl A Il F F Fo 1] 1]
AHIM ARl A Il 2 F 1] Fo 1] 1]
AHILID AL A L uk T Fo 1] 1]

1.3 Comment saisir un échantillon d'ADN a I'écran ?

Info relative aux échantillon d'’ADN (Quantité, Loca lisation, N° Boite,
Position...)

Un échantillon d'ADN ne peut étre créé que si I'ani mal existe déja dans
Gemma.

Vous devez créer autant d'échantillon d'ADN qu'il xiste de tube pour cet

animal.



: !
Echantillon dADN
N® fnimal  [PORCI N® Boite (2100
T E— posion [ 1]
- )| oo
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Entamé [
Courart [
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Informations a saisir :

« L'animal doit exister dans la base Gemma. S'il n‘ex
créer dans le menu "Animal”, opération "Nouvel Anim

* Le n° d’échantillon est initialisé a "1" s'il n'exi
d'échantillon d'ADN pour cet animal.

* N°de la boite ou est stocké le tube de cet échanti

» Position : saisir la position dans la boite.

e Température :

» Lieu: cliquer dessus et choisir dans la liste prop

e Quantité d'’ADN :

» Concentration :

» Entamé : cliquer dessus pour indiquer que vous util
I'‘échantillon

e Courant : cliquer dessus pour indiquer que cet écha
I'échantillon courant. Cette information est import

iste pas, aller le
al".
ste pas encore

llon

osée.

isez cet

ntillon devient
ante pour créer

les plaques PCR car Gemma va chercher I'échantillon courant quand

Vous saisissez un animal.
 Extraitde:
* Remarques :

Comme pour les animaux, les données peuvent étre im

1.4 Comment saisir plusieurs échantillons d'ADN en méme

Saisir les échantillons d'ADN dans un fichier Excel
échantillon d'ADN par ligne. Pour les champs de typ
("Courant","Entamé"), vous devez saisir les valeurs
Faux), vous pouvez saisir en minuscule ou en majusc

portées en direct.

temps ?

. Vous devez saisir un
e booléen
booléennes (Vrai ou
ule pour ce champ.



Sauvegarder le fichier en format texte (txt séparateur=tabulation).

Dans Gemma, Menu ANIMAL - Import de Données - Impor ter ECH ADN

Il est possible de choisir I'ordre des informations a importer (Nom animal,
Pere, Mere, .etc.). Utilisez les "PopUp" pour faire votre choix. Le premier
PopUp correspond a la premiéere colonne, la deuxieme a la seconde et ainsi
de suite jusqu'au dernier. Vous pouvez sauter une ¢ olonne en choisissant
"ne pas importer" dans le PopUp. Pour vous aider, | es premiéres lignes de
votre fichier sont visualisées. Le sens proposé est "Nom Animal, N° Ech,
Boite, Position". Les seules informations obligatoi res sont "Nom Animal".
Gemma propose d'importer autant d'informations qu'i | y a de colonnes dans
votre fichier. Si vous n'avez que 6 colonnes, Gemma propose 6 PopUp.

Si la premiére ligne est une ligne de titre, clique r sur "Titre des
colonnes" pour indiquer a Gemma de ne pas traiter ¢ ette ligne en tant que
données. Si ce n'est pas le cas, cliquer sur "Donné es a intégrer".

| IMPORTER DES ECHANTILLONS ADN

rFichier rDonnées a importer

“Wous pouvez importer une ou plusizurs informations parmis les suivantes :

Sauvegarder le fichiar Excel sous le format : - Nam de l'animal (20

e { é 3

- Localisation (15 saractéres)

Texte (séparateurtabulation) - Mo Ech (Entien

= ColtantivBAlon FAL - Temp ADN (3 caractéres)

e o 7 - ] - Boit cté
Chuoisir le Fichier i ChoisirFichier & vite (3 caractires) g Ene (5 aTastaTes ST ang shiien

- Fosition (Entien L
- Entamé (WRAI ou FALX) YRAIL sirien
) - Quantité CHuménique)
e s ) Titre des colonnes - Remarque (T exte sans CR)
Premiere ligne = . . o
s Données & intégrer Donnée obligatoire

Remarqua © La gestion des stocks ADN e fait sutomatiquemerit

Choisir les données a importer

Hom_2nimal I Ho Ech I Boite I Position I He pas imEorlel Courant I Quantité I Locatisation I Organe I Remarque I
A 1 B21 1 240 WRA 100 Chambredn Joue Essai sur BEch AOM -~
ARz 1 B21 4 21 WRAI 100 Chambre24C Joue Rewvoir la localisation

ARz 1 B21 2 200 FAUX 20 Chambredn Joue Rien

AR 1 B21 12 160 FAUX 100 Chambre40 Joue
AMNINS 1 B21 14100 FALX 120 Chambre4O Jous
ARG 1 B21 11 20 WRA 100 Chambredn Joue

=l
Ciue faire si l'échanillon existe ¥ ——

@ Ne pas compléter Imparter | Annuler

O Caompléter info

Cliquer sur le bouton "Importer" pour importer les données.
Que fait Gemma ?

« Sil'animal n'existe pas dans la base, il sera marqué en erreur et non ajouté.

« Si le n° d'échantillon est indiqué, il ne doit pas déja exister. Sinon une erreur est
indiquée et 1'échantillon n'est pas jouté.

« Sile n° d'échantillon n'est pas indiqué, Gemma génere lui-méme le numéro (dernier
numeéro+1).

« Si la boite et la position sont indiquées, Gemma contrdle qu'il n'y a pas un autre
¢chantillon dans cette boite et a cette position. Sinon une erreur est indiquée et
I'échantillon n'est pas ajout€.

« Pour les informations "Localisation" et "Organe", si la valeur indiquée ne fait pas
partie des valeurs possibles (Enumérations), Gemma propose de 1'ajouter.



s

Woulez wous aputer Chambre34C dans les localizations possibles 7

Zuirler |

« Sil'organe n'est pas indiqué, Gemma l'initialise a "Sang".
« Gemma gére automatiquement la gestion des stocks, il ajoute la valeur quantité au
niveau de la table [STOCK ADN]. Il indique ensuite que la gestion se fait

automatiquement en mettant le booléen "Gestion ADN" a "Vrai" dans la table
[ANIMAL].

Un résumé est affiché : il indique les erreurs et le nombre d'échantillons ajoutés a la base.

[ Compte rendu de l'import des ECH ADN ]

Pnimal = ANIMI nexiste pas -.:-!
Animal = AHIME n'existe pas

Pnimal = ANIMG nexiste pas

Hombre d'animaux gjoutés = 7

Vous devez ensuite valider ou I'import :

o
i

Weus tu vraiment ajouter ces échantillons dADN 7

Si vous voulez visualiser ce qu'a fait Gemma, demandez la liste des échantillons d'ADN :

Liste d'échantillons d'ADM
7 fiches silectionnéas AGDAZ00Z
M= Animal Boite Pos. | AD0OM pg | [AON] pg/ml | LOCALISATION | M® ach | Entamé | Courant
A B2l 15 100 o Chambre<40 1| |
ES Y Bz 14 120 1] Chambre4n 1 = —
ESATLY, o Bz 11 100 o Chambredn 1 I~ I~
AR T Bz1 10 a0 o Chambre34c 1 ™ =
AR Bz21 5 100 o Chambre40 1 i I~
LY - Bz21 e a0 1] Chambre4n 1 T~ ~
AR kA0 Bz21 Q 100 o Chambre40 1 I~ =i




