Comment saisir un primer ?

Gemma distingue deux types d'information pour les p

» les caractéristiques intrinseques d'un primer c'est
marqueur, la séquence, l'orientation, le Tm et le P
ou PM (calculés).

e les caractéristiques de I'échantillon de primer, c'
du tube, la concentration, le fluorophore, la purif
éventuelle, la présence d'un aminolink.

Comme pour les marqueurs, vous pouvez ajouter un Pr

» en mode classique (quelques primers a saisir)
e en utilisant un fichier de primers (beaucoup de pri

Comment saisir un échantillon de primer ?

Cliquer "Nouveau Primer" dans le menu "Marqueur" :

rimers :

imer :

Mom du Primer  [MARZUELRTA Hom du hsrqueur [MARZUELRT 5
Mo Echartilon [ ] Tm [ 48 m [ 5
Séquence (5> |ACCCGTTAATTCCAATE | AR
Orientation Conceartration EIIj.iZIf phd Calcul i
Boite : | | Paition 1 MElangé : [
No Bch Source : i_ ['
Flugrophors Purifig W
[ Med | FAminolink [
Courant F’"
Remarque (5->  [Gibeo j it |

*  Nom Primer : saisir le nom du primer
o Sile primer a déja été saisi, le nom du marqueur,
l'orientation, la concentration, le Tm et le Poids
(MW) sont automatiqguement affichés
0 sinon préciser chaque information. Attention, le ma
exister dans la base.
e N° d'échantillon (ou n° du tube) : Si c'est la prem
saisissez ce primer, le numéro d'échantillon propos
est égal au dernier numéro d'échantillon plus un.
» Boite et Position dans la boite : préciser ces deux
aidera pour la préparation des manipulations.
» Sil'échantillon est issu d'un autre échantillon, p
I'‘échantillon source.
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» Fluorophore : choisir dans la liste proposée. (dire

marqueur)
» Utilisé : Si le primer appartient au couple du prot
Saisie des protocoles), la case " Utilisé '

alors utilisable pour ce fluorophore dans les compo
Création du Gel). Il n'est utile de cocher cette ca
échantillons non marqués qu'a titre indicatif dans
plusieurs échantillons non marqués existent. La rub
permet a GEMMA de vérifier que c'est toujours le mé
est analysé pour tous les couples utilisés dans I'é
marqueur. Il est ainsi possible d'avoir deux échant
avec un méme primer marqué par Tamra et Tet.

» Courant : cocher cette case si cet échantillon est
courant". Attention, on ne peut avoir qu'un échanti
primer. S'il y avait déja un échantillon courant po
dernier devient automatiquement non courant. Cette
importante a préciser car elle est utilisée au mome
des plaques PCR (et des Gels ?).

Comment saisir plusieurs échantillons de primers en

Saisir les échantillons primers et leurs informatio
Excel. Vous devez saisir un échantillon de primer e
rapportant par ligne. Voir ci-dessous les données a
format. Pour la séquence, le fluorophore, les valeu
faux), vous pouvez saisir en minuscule ou en majusc

e sivous ne précisez pas de numéro d'échantillon, Ge
c'est le premier primer ou ira calculer le numéro e
échantillons primers déja stockés.

e sivous ne précisez rien pour "Courant”, Gemma mett
"Courant=Vrai".

» si Courant est Vrai, I'échantillon sera automatique
c'est a dire "Utilisé=Vrai".

Sauvegarder le fichier en format "Txt (séparateur=t

Dans Gemma,

»  Cliquer sur "Utilisation Directe" dans le menu "Fic
»  Cliquer sur "Import Primers" dans le menu "Import d
e Cliquer sur "Choisir Fichier"

Il est ensuite possible de choisir I'ordre des info

Marqueur, Nom Primer, .etc.). Utilisez les "PopUp"

Le premier PopUp correspond a la premiéere colonne,

et ainsi de suite jusqu'au dernier. Pour vous aider

de votre fichier sont visualisées.

Le sens proposé par Gemma est "Nom Marqueur, Nom Pr
Boite, Position, Concentration, Utilsé, Courant, Pu
Source, Fluorophore".

Les seules informations obligatoires sont "Nom Prim
Les autres sont facultatives et peuvent étre ajouté
Gemma propose d'importer autant d'informations qu'i
votre fichier. Si vous n'avez saisi que 4 colonnes
propose 4 PopUp.
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IMPORTER DES PRIMERS ET DES ECHANTILLONS PRIMERS

rFichier
Le fichier doit &tre suffixé .t
Sauvegarder le fichier Excel sous le format

Texte (séparateur=tabulation)
- Sequence [Texte]

- Mo Tube (Entier

Choisir le Fichier ;

Choisir Fichier

* Donrée abligataire

rDonnées aimporter—

- Haom du Marqueur (10 caractéres) ™

-Hom du Primer (20 caractares) ™

- Baite (3 caractéres)

- Position dans 1a boite (Entie

Wous podvez impoarter une au plusieurs informations parmis les suivantes ;

- Mo Ech Source (Entien

- Melange (Wrai ou Faux)

- Fluorophore (5 caractéres)
- Itilisa Yrai ou Faws)

- Courant (Wrai ou Faux)

- Purifié (Wrai ou Faux)

- Cancentration (Entien)

La marqueur doit exister dans la bass

Choigirles données & importer

[Mom Marqueud [Hom Primer | [Fluorophore | [Courant | [Boite ] [Position

MARQUEURT MaRQUEURTAGFam WRAL S 24
MARQUEURT MeRQUELRTE WRALG 2

AR QUEUR2 MAROUEURZA Hex \WRAL 2 10
MARRUEURZ MARQUEURZE WRAI 2 23
MARQUEURS MARCUELRTA Tet WA 2 28
MARQUEUR: MAROUEURIE WRAI 2 20
hAR2UEURS MAR QUEUR4A BFam WRAI 5 4

rGue fait l'impot de données 7-

Si le Frimer n'existe pas, il est créé

Si Courant n'est pas spécifia, il est initialize 3 Wrai

Sile N® Tube n'est pas importe, le H® Tube ezt caloule pour chaque Echantillon Primer

Si tout est Ok, I'Echantillon Primer est créé et 'achantillon courant est mis 3 jour

Importer !

Cliquer sur le bouton "Importer" pour importer les

Que fait Gemma ?

» Il fait d'abord des contrbles sur les données a enr

0 Le marqueur doit exister dans la base.

o Sile fluo est renseigné, il doit faire partie de |
connue (Joe,Hex,Fam,6Fam,Tamra,Tet,Ned)

o Sile n° de tube est renseigné, Gemma contrdle que
I'échantillon formé par le couple "Nom Primer, N° T
n'‘existe pas dans la base.

0 Y a-t-il un contréle sur boite, position ? non

e Puis il ajoute et mets a jour certaines information

o Sile primer n'existe pas, il est créé.

o Sil'échantillon primer n'existe pas, il est créé.

o Sil'échantillon est courant, il mets les autres éc
pour ce primer a "non courant".

o Sile fluo est indiqué, il mets a jour le fluo au n
Marqueur.
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Compte rendu des imports pour les Ech_Primers

Primer = MaR QUELURS A gjouté dans |a table PRIMERS

Echantillon Primer = MaRQUEURSA No Tube = 1 ajouté dans la table ECH PRIMERS
Primer = MARQUELURSE gjouté dans |a table PRIMERS

Echantillan Primer = MARQUEUREE Mo Tube = 1 gjouté dans la table ECH PRIMERS
Primer = AR OUEURY A ajouté dans |a table PRIMER S

Echantillan Primer = MARQUEURIA Mo Tube = 1 gjouté dans latable ECH PRIMERS
Primer = MARQUEURYE gjouté dans |a table PRIMERS

Echantillan Primer = MARQUEJRAB Mo Tube = 1 gjouté dans la table ECH PRIMERS
Primer = MaRQUEUR10A gjouté dans la table PRIMERS

Echantillon Primer = MaROUEUR 104 No Tube = 1 ajouté dans la table ECH PRIMER S
Primer = MARQUEURI0B gjouté dans la table PRIMERS

Echantillan Primer = MARZUEURI0B Mo Tube = 1 gjouté dans la table ECH PRIMERS

Mombre de Primers ajoutés = 20
Mombre d'Echartillons Primers ajougtés = 20

Vous devez ensuite valider ou non l'import :

Coimer

-
Pt

£

Welw tu wiaiment ajouter cesz Primers et ces Echantillons Primers

Si vous voulez visualiser ce qu'a fait Gemma, deman

dez la liste des

primers :
Liste des échantillons primers

20 fiches sélectionnées

H® Prirmer Mom Marqueur | Ech | Boite| Pos |hiélangé [Ong | Orent | Tm | Flue |Uhtilizé | Courart | [ JpM | Pu Am Ao | SEquence
MERQUEURTA | MERIUEUR1 1 s || T i 0| 6Fa | W rd i rrr
MARDUELURIE |MARDUELRI 1|5 | 2| i 1 - ~ [V i r
MaRQUEURZA | MARDIELRZ 1z (w0 i 1] HE: | & [V i rrrr
mMARQUEURZE |MARDUIELRZ 1z |z | i 1 - ~ v i r
hEROUEURTA | AR DUIELRS 1|z || T i i TET | ¥ [V 0 rrr
MARDUEURIE |MARDIUIELRS 1|2 || i 1 - ~ [V i r
MEROUEURSA [MAROUEURE | 1 | 5 | 4 | i 0| 6Fa | [F [V i rrrr
MAROUEUR4E [MAROUEURS | 1 | 5 | 9 | [T i 1 - ~ v i r
MR QUEURSA | MARQUEURS 1 11z i i HED | v rd i rrr
MARDUEURSE |MARDIIELRS 1 IR . i 1 - ~ [V i r
haR U ELRGA | AR DIELRG 1z || i 0| MED | ¥ [V i rrrr
mMARQUEURGE | AR QIIELRE [ - - i 1 - ~ v i r
R OUELURT A | AR DIUELRT 1|5 |wof| i i HE: | ¥ [V 0 rrr
MARDUEURTE |hARDIUIELRT 1|5 |8 | i 1] - ~ [v i r
MARDUEURZA |MARDIIELRS 1z e | i 1] HEY | & [V i r
mMaROUEUREE |MARDIELRS 12 |6 | i 1 . ~ v i r
hARQUELRYA | MARQUEURS 12 (| 0 0| 6FaM | [v i r
hAROUELURSE |hARDIIELRS L T -2 I i 1] - ~ [v i r
MARDUEURI0S MARDUEIRID | 1 12| i 0| MED | ¥ [V i r
maR2UEURI0E| MARDUEIRID | 1 16| i 1 v v i r



On peut constater que :

e "le numéro d'échantillon" a été initialisé a 1 bien que cette
information n'ait pas été précisée dans le fichier.

» "Utilisé" est a Vrai bien que cette information n'a it pas été
précisée dans le fichier. En effet, pour Gemma, qua nd un échantillon
primer est "Courant”, il est automatiquement "Utili sé".

Que s'est-il passé au niveau des marqueurs ?

Liste de marqueurs
10 fiches sélectionnes OSSO0z
Mom harqueur :I'I:l .':II-FIZI :;I Chr.| In Situ Pos. |Link HE[| Origine Statut  |[Proto M'il'nalllewx Joe HexFamﬁ--ll-:aml?'et Med | pon Géns
iR CUELR1 o |ooo| o I |2pH Ipal wil™ | teeare | 52 PCR 1144 s raninlri [
heROUEUR: | 0 |ooo (o f 7 1wE([C | nra | 1 Abandon || 1145 FFIrrrrl r
MARQUEURZ || 0 000 (D f 7 12a|[T | mRa | 1 fbandon || 1145 rrrrrerlr
ht&F 2EL R4 o (opo| o 7 1o T NRa | 1 Abandon || 1147 rrre’rrr [
hi&R QUELRS o (opo| o 7 mal[T T mera | T . 1143 T Irrrrw [
hiaR 2 UELRE o (opo| o 7 gso ([ [ IMRa | T2 - 1149 F T TrTrrr i+ [
MeRQUEURF || 0 jooo (o | 7 ga0 |~ || INRa | 121 Abandon || 1150 mirdninininln B
ht&RQUERS o (opo| o 7 apo [~ Il iWRa | 521 PCR-RFL|| 1151 r'~"»rrrrr [
hi&R2UEIRD o (opo| o 7 ol Tl mWRa | 21 Prabléme || 1152 rr'rerrr [
MARGUEURID |[ 0 [ooo | o | 7 no|[T | INRa [ & Cytegén. |[ 1153 Frrrrrrelr

Pour chaque marqueur, le fluo utilisé a été mis a j our.



